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摘要 

本研究利用 Python 程式模擬大腸桿菌在自由空間、濃度梯度空間、濃度梯度隧

道中的運動，並以所得數據分析對照大腸桿菌在現實實驗中的運動，歸納和預測

其運動趨向性。經模擬我們得知，大腸桿菌在自由空間中的運動軌跡類似布朗運

動，而在濃度梯度空間中的平均速率會隨著濃度梯度變大而增加，但會收斂在一

定值上，濃度隧道則會對大腸桿菌產生引導的功能，使濃度梯度對大腸桿菌的影

響更顯著。我們也透過模擬數據的分析與回歸，得出兩種不同環境下大腸桿菌在

統計上所滿足的函數型式。 

  

壹、研究動機 

我們很容易在影音平台看到關於變形蟲化學趨向性的研究，研究以實驗觀測

變形蟲在營養物質下的行為，可預測地，大部分變形蟲都明顯地往環境較好的地

方遷移。然而，每隻變形蟲在同樣環境條件下運動的結果卻不盡相同，少數的變

形蟲受環境影響的程度較小，撇除生物個別基因差異，我們認為這個現象或跟統

計有關，也對其相關現象產生不少好奇。稍微了解相關主題後，發現講述大腸桿

菌運動的文獻大量且是容易取得的，便嘗試藉由程式模擬，分析大腸桿菌在現實

中的運動。 

  

  

貳、研究目的 

一、設計出可以與大腸桿菌運動行為擬合的演算法。 

二、分析大腸桿菌在不同營養濃度下的化學趨向性。 

三、分析大腸桿菌在特定障礙分布空間之運動行為。 

四、將大量模擬大腸桿菌運動的數據進行統計分析。 

  

參、研究設備及器材 

一、程式模擬 

（一）Python 3.7  

（二）PyLab module 

（三）筆記型電腦 

二、計算討論 

（一）筆 

（二）筆記本 
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肆、研究過程或方法 

一、 文獻探討 

（一）布朗運動 

大腸桿菌形似一條圓柱上下各接半顆球殼，體長約介在3~5𝜇𝜇𝜇𝜇，因身長小

而受到布朗運動影響。 

  

（二）鞭毛運動 

大腸桿菌具有數條鞭毛，其遷移幾乎都由鞭毛運動影響。當鞭毛全以逆時針

轉動時，大腸桿菌會往前移動(直線移動；run)；而鞭毛以逆時針轉動時，大

腸桿菌將會隨機改變移動方向(隨機旋轉；tumble) 。在營養濃度均勻分布的

環境中，大腸桿菌每直線移動約 1 秒，就會進行約 0.2 秒一次隨機旋轉。 

  

（三）化學趨向性 

承(二)，大腸桿菌的表面有化學受器能接收周圍的營養分子，並將當下接收

到的營養分子數量與前幾秒(約四秒)的平均值做比較，亦即大腸桿菌可用移

動來偵測環境的變好與變壞。如環境的營養濃度比上一刻好，就會減少進行

隨機旋轉的機率，並增加直線前進的平均時間，反之亦然。 

 

（四）沿牆分布性 

大腸桿菌無法穿過一般固體，在實驗上發現，若其運動過程碰到固態障礙，

有傾向沿著牆運動的特性。  

  

（五）雷諾數 

透過雷諾數，我們能定性地描述大腸桿菌在溶液中的運動模式。物體在流體

當中運動時的雷諾數可近似為單位體積內所受到的慣性力與黏性力的比值，

意即： 

𝑅𝑅𝑅𝑅 =
𝜌𝜌𝜌𝜌𝜌𝜌
𝜇𝜇

≅
每單位體積受慣性力

每單位體積受黏滯力
 

其中𝜌𝜌與𝜇𝜇分別為液體的質量密度和黏滯係數，𝑣𝑣 和 𝐷𝐷分別為物體相對於流

場的特徵流速與特徵尺度。而大腸桿菌在水中運動時的雷諾數約為10−4，代

表大腸桿菌的運動幾乎沒有任何慣性作用。而大腸桿菌在轉動時的鞭毛轉向

將使其停止向前移動，因此轉動的瞬間可視為停止移動。 
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二、 演算法設計 

（一） 考慮化學趨向性與布朗運動的演算法 

根據文獻探討的幾個重要結果，我們可以用蒙地卡羅法(隨機亂數)構造演算

法，模擬大腸桿菌在具有營養物環境運動的模型： 

 

 

 

 

 

 

 

其中 r 是介於(-1,1)之間的亂數，每一次直線行走結束時大腸桿菌可以偵測行

走距離間的濃度差。若濃度差為正值，則隨機亂數大於濃度差的機率減小，

大腸桿菌便傾向維持相同方向移動，反之亦然。如果大腸桿菌在一次直線行

走後選擇繼續向前，則會受到布朗運動造成的運動方向偏移。 

 

 

（二） 考慮沿障礙行走的演算法 

接續(一)，若大腸桿菌在運動時碰到環境中的固態障礙，則將遵守如下的演

算法： 

 

 

 

 

 

 

 

當大腸桿菌在直線運動過程遇到障礙時，會沿著障礙走完此次運動剩下的步

長，再進行隨機旋轉與否的判別。倘若大腸桿菌已沿著障礙運動，而隨機旋

轉後的運動方向又恰會碰到障礙，則大腸桿菌繼續沿著障礙運動。 
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三、 設定分析環境 

本模擬將用三種模型與環境分析大腸桿菌的運動： 

（一） 無營養物分布、無空間障礙的二維平面 

（二） 有營養物分布、無空間障礙的二維平面 

（三） 有營養物分布、在通道寬度為2𝑊𝑊的二維平面 

其中為了方便探討大腸桿菌的化學趨向性與沿牆分布的特性，我們假設空間

中營養物的分布隨位置改變，且濃度梯度指向固定方向，量值不變；有障礙

分布的空間中，障礙物的構型皆為通道，限定大腸桿菌在通道空間中運動且

無法穿越。 

 

四、 預期探討物理量 

（一） 大腸桿菌在無空間限制且無濃度梯度環境之運動模擬 

   控制變因：步距、隨機旋轉機率(50%)；操縱變因：時間 

   將單個大腸桿菌置於無空間限制且無濃度空間的二維環境中，由座標 

          （０,０）出發，觀察不同時間下，大腸桿菌位移的分布並分析 

    大腸桿菌平均位移。 

（二） 大腸桿菌在無空間限制且有濃度梯度環境之運動模擬 

1. 控制變因：時間、步距；操縱變因：濃度梯度 

將單個大腸桿菌置於無空間限制且有濃度梯度空間的二維環境中，由座

標（０,０）出發，觀察相同時間下，大腸桿菌在不同濃度梯度的位移

的分布。  

 

2. 控制變因：濃度梯度、步距；操縱變因：時間 

             將單個大腸桿菌置於無空間限制且有濃度梯度空間的二維環境中，由座

標（０,０）出發，觀察不同時間下，大腸桿菌在相同濃度梯度的位移

的分布以及位移的標準差。    

（三） 大腸桿菌在有空間限制且有濃度梯度環境之運動模擬 

1. 控制變因：時間、步距、通道寬度；操縱變因：濃度梯度 

             將單個大腸桿菌置於有空間限制且有濃度梯度空間的二維環境中，所謂

的空間限制（簡稱通道）是指大腸桿菌在Ｙ軸移動具有一定範圍，若移

動時Ｙ座標超出範圍，就會沿平行Ｘ軸方向將剩下步距走完。由座標（０,

０）出發，觀察相同時間和通道範圍下，大腸桿菌在不同濃度梯度的分

布位置機率。 
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-5≦Y≦5

2.          控制變因：時間、步距、濃度梯度；操縱變因：通道寬度

             將單個大腸桿菌置於有空間限制且有濃度梯度空間的二維環境中，由座

標（０,０）出發，觀察相同時間和濃度梯度下，大腸桿菌在不同通道

範圍的平均位移。我們進行了不同濃度梯度版本的實驗（三）－２以此

互相比較。 

3. 控制變因：時間、步距、濃度梯度；操縱變因：通道寬度

             將單個大腸桿菌置於有空間限制且有濃度梯度空間的二維環境中，由座

標（０,０）出發，觀察相同時間和濃度梯度下，大腸桿菌在不同通道

範圍的Ｙ軸的分布情形。 

無濃度梯度

無空間限制的環境

不同時間

位移的機率分布圖

有濃度梯度

無空間障礙的環境

定時間、不同濃度梯度

位移的機率分布圖

定濃度梯度

平均位移對時間關係圖

定濃度梯度

位移的標準差對時間關係圖

定時間

平均速度對濃度梯度關係圖

有濃度梯度

有空間障礙的環境

定時間與通道寬、不同濃度梯度

位移的機率分布圖

定時間、不同濃度梯度

平均位移對通道寬關係圖

定時間與濃度梯度、不同通道寬

y方向位移的機率分布圖



6 

因本次模擬之數據皆為執行程式十萬次後所得，數據眾多不利於繪製成表格，故

將直接做平均或其他統計處理，並在 Python 3.7 內運用 PyLab 模組繪製成圖以利

統計分析。每張數據圖皆假設大腸桿菌在開始模擬瞬間(𝑡𝑡 = 0)位在二維平面上的

座標原點，每次直線行走的步距為 1 單位長度(實際其況約20𝜇𝜇𝜇𝜇)，持續1單位時

間(實際情況約 1 秒)。濃度梯度方向皆指向正𝑥𝑥軸方向，在通道內行進時，大腸

桿菌須滿足-W≦Y≦-W。 

一、機率分布圖 

下列三張分別為模擬大腸桿菌在肆-三假設的三種環境中運動的機率分布圖，

每條曲線都由 100,000 個數據繪製而成。 

（一） 控制變因：步距、旋轉機率(50%)；操縱變因：時間

無 

濃 

度 

梯 

度 

､ 

無 

空 

間 

障 

礙 

(圖一) 

圖一繪製了大腸桿菌開始運動後四個時刻的機率分布曲線，橫軸表示大腸

桿菌𝑡𝑡時刻所在位置的 x 座標，縱軸表示在大腸桿桿菌分布在該位置的機率，

由上圖可知在無濃度梯度下，大腸桿菌的分布隨時間均勻擴散，並無特定

趨向性。

 伍、研究結果
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（二）  控制變因：步距、時間；操縱變因：濃度梯度 

 

有 

濃 

度 

梯 

度 

､ 

無 

空 

間 

障 

礙  

(圖二) 

有 

濃 

度 

梯 

度 

､ 

有 

空 

間 

障 

礙  

(圖三) 

 

圖二與圖三當中，橫軸表示大腸桿菌行經 100 單位時間後末位置的𝑥𝑥座標，

縱軸表示在大腸桿桿菌分布在該位置的機率，a 為環境中營養物的濃度梯度。

將圖一與圖二中濃度梯度常數為 0.5、1.0 與 1.5 的分布機率曲線比較可知隨

著濃度梯度的上升，大腸桿菌分布趨向正𝑋𝑋方向，但濃度梯度常數為 1.5 及

2.0 的分布機率曲線並無顯著差異。而將圖三與圖二比較可知，此模型中的

跑道空間確實對大腸桿菌的運動造成影響，使大腸桿菌更趨向於濃度高的

地方移動，並且代表相同濃度梯度的曲線寬度有變窄的趨勢，而圖三中濃

度梯度為 1.5 及 2.0 的曲線依然沒有太大的差異。 
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二、化學趨向性 

由圖二可知，大腸桿菌在具化學濃度梯度空間中確實有往濃度高的地方運動

的趨勢，此種化學趨向性隨濃度梯度增加而更顯著，直到濃度梯度超過 1.5

為止，以下數據圖特別分析大腸桿菌在有濃度梯度的自由空間運動的相關物

理量。圖中每個數據點都由 100,000 個數據平均而得。 

 

（一） 控制變因：步距、時間；操縱變因：濃度梯度 

 

x方向平均位移對時間關係圖 x方向平均速率對時間關係圖 

 

(圖四) 

 

(圖五) 

 

圖四橫軸表示大腸桿菌移動的時間，縱軸表示大腸桿菌在 X 方向上的

位移。濃度梯度為 0 時，大腸桿菌在 X 方向的平均位移為零。濃度梯

度不為 0 時，位移的平均值和運動時間成正比，且圖形的斜率在濃度梯

度<1.5 時會隨著濃度梯度增加，濃度梯度>1.5 時收斂在一定值。 

 

圖五橫軸表示濃度梯度，縱軸表示大腸桿菌在經 100 個單位時間後所得

平均速度（淨位移／單位時間）。大腸桿菌平均速率隨濃度梯度上升，

至濃度梯度達到約 1.2 以後達到一定值。 
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（二） 控制變因：濃度梯度、步距；操縱變因：時間 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

        圖六(a)當中， 橫軸表示大腸桿菌移動多少時間，縱軸表示大腸桿菌 x

方向位移的標準差。位移的標準差隨著時間增加。圖六(b)為標準差平方，

可以從看出 x 方向位移變異數對時間呈正比。 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

定濃度梯度下 x方向平均位移的標準差對濃度關係圖 

 

(圖六(a)) 

定濃度梯度下 x方向平均位移的變異數對濃度關係圖 

 

(圖六(b)) 
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三、沿牆分布性 

由圖三可知，大腸桿菌在通道中，更會往濃度高的環境移動、且分布更集中，

以下數據圖分析大腸桿菌在有濃度梯度的通道中運動的相關物理量。圖中每

個數據點都由 100,000 個數據平均而得。 

（一） 控制變因：時間、步距、濃度梯度；操縱變因：跑道寬 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

圖七當中，橫軸表示通道範圍（通道道範圍為±𝑊𝑊），縱軸表示大腸桿

菌在 100 單位時間後的 x 位移。觀察四種不同濃度梯度常數的曲線，可

知大腸桿菌的平均速度會隨通道寬度減小而上升，而且在通道寬度小時

上升較顯著。濃度梯度大於 1.5 時則曲線隨𝑊𝑊無明顯改變。 

 

為了得到平均位移與通道寬度的定量關係，我們另外將通道中與自由環

境中大腸桿菌平均位移的差取對數，然後將其與(a)通道寬度及(b)通道

寬度的對數作圖。 

 

 

 

X方向平均位移對牆寬關係圖(四種濃度分布) 

(圖七) 
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ln �< 𝑥𝑥 > − lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥 >�對𝑊𝑊 ln �< 𝑥𝑥 > − lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥 >�對ln𝑊𝑊 

 
(圖八(a)) 

 
(圖八(b)) 

 

圖八(a)中的各條曲線中，縱軸與橫軸呈線性關係，直線斜率為負且不同濃度的斜

率也不相同。圖八(b)中則無法判斷圖形縱軸與橫軸的簡單關係。綜上兩點，推論

大腸桿菌平均位移和通道寬滿足以下關係： 

 < 𝑥𝑥 > − lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥 >  ～   e−f(a)W 

其中，f(a) > 0。 

（二） 控制變因：步距、跑道寬、濃度梯度；操縱變因：時間 

針對特定的跑道寬繪製了不同時間下大腸桿菌的 Y 位移機率分布圖。

跑道分布於 −5 ≦ 𝑦𝑦 ≦ 5；空間中的濃度梯度= 1。 

 

圖九(a)顯示大腸桿菌在 y 方向上確實隨時間而擴散，在 t =5 時傾向集中

於通道中央，t=9 時開始接觸到通道壁。在這之後，大腸桿菌在通道壁

附近的機率不段隨時間上升，直到不在隨時間改變為止。而在圖九(b)

與(c)顯示，超過一定時間後，各條分布曲線幾乎沒有改變。 
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陸、討論 

一、 圖一顯示大腸桿菌在無化學濃度梯度的自由環境中，其機率分布與高斯分布

圖類似，這說明了大腸桿菌進行隨機漫步，與其行為模式相符。 

 

二、 圖四顯示，有化學濃度梯度分布的空間中，大腸桿菌的平均位移與時間呈正

比，推測這與隨機漫步的結論「平均位移為行走次數乘以位移平方」與化學

趨向性的綜合結果有關。因大腸桿菌較易往濃度較高的地方移動，而步數正

比於時間，造成了濃度梯度分布方向上的位移正比於時間，即< 𝑥𝑥 >=
𝑞𝑞(𝑎𝑎)𝑡𝑡。 

 

三、  圖二、圖三與圖五顯示，化學趨向性會隨著化學濃度梯度變大而增加，直到

化學濃度梯度高於一定值為止。推測上述現象是因，當化學濃度梯度由小變

大時，大腸桿菌的環境營養濃度改變量Ｃ容易超過亂數Ｒ，大幅降低隨機旋

轉的次數，進而改變化學趨向性。而當濃度梯度常數本就高時，大腸桿菌不

易進行隨機旋轉，這時再增加化學濃度梯度常數也只會減少極少量的隨機旋

轉，故不影響化學趨向性。 

 

四、 圖六(a)與(b)顯示，大腸桿菌在濃度梯度分布的空間中，滿足「濃度梯度方

向上的位移的變異數」正比「時間」，和二項式分布的變異數公式𝑉𝑉𝑉𝑉𝑉𝑉(𝑥𝑥) =
𝑁𝑁𝑁𝑁𝑁𝑁非常相似，上兩數學關係中物理量時間和次數 N 是對應的，p 與 q 則可

理解為大腸桿菌向+x 方向或-x 方向的機率，而大腸桿菌的運動與二項式試

驗的結果相似，是由於在化學濃度梯度空間中，大腸桿菌較容易往高濃度的

地方運動。 

 

 

五、 假設圖七裡四條曲線各自有漸進線< 𝑥𝑥 >= 𝐶𝐶(𝑎𝑎)，𝐶𝐶(𝑎𝑎)為跟空間中濃度梯度

有關的函數，當空間中的通道寬很大時，大腸桿菌已經接近在無障礙的空間

中運動，推測𝐶𝐶(𝑎𝑎) = lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥 >；另外，圖八(a)的線性分佈顯示以下關係：

ln �< 𝑥𝑥 > − lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥 >� ≅ 𝑓𝑓(𝑎𝑎)𝑊𝑊 + 𝑞𝑞(𝑎𝑎) 

由於各濃度曲線的斜率、截距明顯不同，因此暫以𝑞𝑞(𝑎𝑎)表示之，整理後得環

境中平均位移對牆寬的方程式： 

 

< 𝑥𝑥 > = 𝑋𝑋0(𝑎𝑎, 𝑡𝑡)𝑒𝑒−𝑓𝑓(𝑎𝑎)𝑊𝑊 + lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥 > 
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六、 綜合圖二與圖三顯示，通道使大腸桿菌往濃度高的地方運動，符合已知實驗

結果。由此也可以推論這個沿通道運動的傾向導致了（有障礙分布）大腸桿

菌在＋Ｘ方向的分布比圖二中（無障礙分布）的大腸桿菌更遠且密集的機制

為： 

 

（一）當大腸桿菌在通道中行進時，會有高機率觸碰到通道壁而使剩下

步距都沿平行Ｘ軸方向行進。 

（二）大腸桿菌平行Ｘ軸方向運動時，化學濃度改變量Ｃ的絕對值變大

（大腸桿菌的 Y 方向位移都被移到 X 方向位移上）。 

（三）大腸桿菌處在濃度梯度環境中傾向正Ｘ方向 

 

條件（三）＋條件（一）令大腸桿菌增加沿平行＋Ｘ方向移動的機率，進而

使條件（二）化學濃度改變量Ｃ往正數變大，隨機旋轉的機率因此下降，增

加沿平行＋Ｘ方向移動的機率，組成一個正回饋(如下圖)。 

 

 

  

柒、結論 

一、在空間中不存在濃度與通道的情況下，大腸桿菌的運動模式無特定偏好，符

合隨機漫步且位置的機率分布為常態分布。倘若空間中有不均勻的化學濃度

存在，大腸桿菌的每次直線運動都代表著一次二項式試驗 
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二、在濃度梯度的空間中，大腸桿菌會因化學趨向性而往濃度梯度的方向前進，

平均位移高於無濃度梯度的環境，且隨濃度梯度上升而增加。但當濃度梯度

達到 1.2 以上時，在固定時間下的平均位移趨於一個定值。 

       

三、化學濃度梯度呈一維線性分布時，大腸桿菌的在濃度梯度方向上的平均位移

正比於時間平方而與濃度梯度常數有關；而同樣方向上位移的標準差則和時

間開根號呈正比： 

< 𝑥𝑥(𝑡𝑡) > = 𝑓𝑓1(𝑎𝑎)𝑡𝑡 
 𝜎𝜎𝑋𝑋(𝑡𝑡) = 𝑓𝑓2(𝑎𝑎)√𝑡𝑡 

 

四、        大腸桿菌在跑道寬2𝑊𝑊空間中運動時，遵守如下的方程式： 

< 𝑥𝑥(𝑡𝑡) > = lim
𝑊𝑊→∞

< 𝑥𝑥(𝑡𝑡) > + 𝑋𝑋0(𝑎𝑎, 𝑡𝑡)𝑒𝑒−𝑓𝑓3(𝑎𝑎)𝑊𝑊 = 𝑓𝑓1(𝑎𝑎)𝑡𝑡 + 𝑋𝑋0(𝑎𝑎, 𝑡𝑡)𝑒𝑒−𝑓𝑓3(𝑎𝑎)𝑊𝑊 

其中𝑓𝑓3(𝑎𝑎) > 0，且因次為 1／長度；𝑥𝑥和𝑊𝑊的因次皆為長度。 

  

五、在通道中，大腸桿菌傾向貼著通道移動，使多數的大腸桿菌分布在接近通道

處，這一現象會加強大腸桿菌的化學趨向性，令大腸桿菌更往高化學濃度的

地方運動。      

 

捌、未來展望 

一、將𝑓𝑓1(𝑎𝑎)、𝑓𝑓2(𝑎𝑎)與𝑓𝑓3(𝑎𝑎)對𝑎𝑎回歸及透過因次分析，得出其各自的函數式。 

 

二、考慮環境障礙分布更複雜、更貼近現實(如:碎形)的環境下大腸桿菌的行為。 

 

三、本研究未考慮大腸桿菌彼此的「生物性溝通」，盼能將其設計進演算法，模

擬大腸桿菌彼此的訊息傳遞。 
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【評語】051801  

本實驗利用布朗運動來模擬微生物運動是很好的研究方向，

模擬分析的結果與預期也具有一致性，建議可分析桿菌的外形與

自由度的關聯性，並設計真實性的實驗佐證，這樣結論會更有

力，以強化物理理論探討的不足處。 

051801-評語 
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ONE背景知識

大腸桿菌具有數條鞭毛
透過鞭毛轉動方向決定前進或旋轉
鞭毛改變旋轉方向的機率受環境影響

鞭毛運動

布朗運動與慣性

身軀圓柱狀、兩側半圓 身長3~5mm
尺度小而做布朗運動
同時也不易受慣性影響



ONE背景知識

以時間而非空間偵測濃度差
環境變好時→直線運動
環境變壞時→傾向轉動

化學趨向性

沿牆分布性

靠牆後繼續沿牆前進機率高

Move along the wall
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1. 偵測新舊兩步的濃度差

2. 將濃度差與隨機數做比較

濃度差較大 → tumble

濃度差較小→brownian motion
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濃度梯度
指向正X方向
不隨時間改變

直線通道
在X方向

在笛卡爾坐標系進行模擬； 大腸桿菌步距 =1單位長度 ；時長= 1 單位時間

Concentration gradient
+X



TWO

無濃度梯度自由空間

重複10萬次模擬做統計

有濃度梯度自由空間 有濃度梯度的通道

位移機率分布

受濃度梯度影響
位移機率與時間關係

平均位移與時間關係

位移標準差與時間關係

平均速度受濃度梯度影
響

位移機率分布

受濃度梯度影響

通道寬與平均位移關係

通道寬與y座標分布關
係



THREE X位移機率分布圖

無濃度梯度的自由空間

x

p
ro

b
ab

il
it

y

有濃度梯度的自由空間

x

有濃度梯度的跑道空間

x
p
ro

b
ab

il
it

y
p
ro

b
ab

il
it

y



化學趨向性THREE

空間中濃度梯度固定時
平均位移與時間成正比

濃度大於1時
平均速率隨濃度增加的程度逐漸飽和
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THREE化學趨向性

空間中濃度梯度固定時
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THREE通道與化學趨向性

< 𝑥 𝑡 >= lim
𝑊→∞

< 𝑥(𝑡) > + 𝑋0(𝑎, 𝑡)𝑒
−𝑓3(𝑎,𝑡)𝑊

跑道空間
平均位移對跑道寬關係圖
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跑道空間
平均位移對跑道寬半對數關係圖
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ln
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𝑥′ = < 𝑥 𝑡 > − lim
𝑊→∞

< 𝑥(𝑡) >

ln 𝑥′ = −𝑓3 𝑎, 𝑡 W + q(𝑎, 𝑡)



THREE沿牆分布性

跑道空間
Y方向平均位移的機率分布圖
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FOUR結論

RANDO

M

WALK

1.沒有濃度與障礙時大腸桿菌的運動近似於隨機漫步。

2.化學分子濃度梯度對大腸桿菌的運動有顯著影響，但在濃度梯度數值大於
一定值時影響將逐漸達到飽和。

3.空間中均勻的濃度梯度將使大腸桿菌的平均位移與時間成正比、位移標準
差與時間跟號成正比：

< 𝑥(𝑡) > = 𝑓1 𝑎 𝑡

𝜎𝑋(𝑡) = 𝑓2 𝑎 𝑡

4. 我們預測跑道空間中，大腸桿菌的平均位移可表示成如下的函數：

< 𝑥 𝑡 >= 𝑓1 𝑎 𝑡 + 𝑋0(𝑎, 𝑡)𝑒
−𝑓3(𝑎,𝑡)𝑊

這個結果能藉由未來的實驗驗證。


	051801-封面
	051801-本文
	摘要
	壹、研究動機
	貳、研究目的
	參、研究設備及器材
	肆、研究過程或方法
	伍、研究結果
	陸、討論
	柒、結論
	捌、未來展望
	捌、參考資料

	051801-評語
	051801-簡報



